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Sobrid pastav uzskats, ka nakotnes vajadzibam, kuras m&s nevaram prognozgt, ir japaredz
pietiekosa dzivnieku daudzveidibas rezerve. Latvijas zirgu Skirne ar savam unikalajam
Ipasibam ir pasaules genétisko resursu biologiskas daudzveidibas sastavdala. Lai veiktu
padzilinatus genétiskos pétijumus (piem., rezistences, iedzimto slimibu, eksterjera klidu un
produktivitates/darbsp&ju ietekmé&joSu mutaciju izpéti) Latvijas zirgu Skirnes populacija
sakotngji ir javeic tas genétiskas daudzveidibas raksturojums un struktiiras pé&tijumi.
Populacijas genétiska stavokla tieSai novértéSanai ir nepiecieSams Skirnes molekularas
daudzveidibas apsekojums, nosakot Sai Skirnei raksturigas al€les, to frekvences un al€lu
daudzveidibu dazados lokusos.

St pétnieciska darba mérkis — ar DNS mikrosatelitu markieru metodi izp&tit Latvijas
skirnes gengtisko resursu programma ieklauto zirgu (8kirnes kodola) genétisko daudzveidibu.

Ka darba materials izmantoti LF MGPL esoSie genétisko resursu zirgu asins paraugi, kas
parstav 13 Latvija sastopamas §is $kirnes genealogiskas Iinijas. DNS izdaliSana veikta LF
MGPL ar ,Fermentas” komercialo kitu un QIAcube DNS izdaliSanas iekartu izmantojot
DNeasy Blood & Tissue reagentus. legiitas DNS amplificésana veikta ar StockMarks®
Applied Biosystems komercialo kitu. Paraugi sekvenéti LVMI ,Silava” Laboratorija un
iegltie dati ar genotipeto alélu garumiem analiz€ti ar brivi pieejamam programmam
Genalex6.

Visas populacijas genétiskas daudzveidibas raksturo$anai izmantoti 16 mikrosatelitu
lokusi, kas atbilst HV vienadojumam. Alelu daudzveidibas raditajs dazados lokusos vari€ no 6
lidz 14 alélem lokusa, savukart, efektivo al€lu skaits ir mazaks 1.78 lidz 7.82 al€les. Noteikts
populacijas vid€jais alélu skaits lokusa 8.63 £+ 0.54 (izslédzot retas al€les), vid€ja noverota
(0.690 + 0.021) un sagaidama (0.782 £ 0.016) heterozigotate.

Visi analizétie 17 mikrosatelitu lokusi Latvijas Skirnes genétisko resursu populacija ir
polimorfi, tacu tikai 16 markieri ir pieme&roti turpmaku aprékinu veikSanai. Visaugstakais
alelu daudzveidibas raditajs konstatéts lokusiem aht5, asb2, ca425 (parsniedzot 10 al€les),
savukart efektivais al€lu skaits visaugstakais ir lokusos hms2, asb2, aht5 (parsniedzot 6
aleles). Pamatojoties uz iegutajiem rezultatiem latvijas zirgu Skirne ir pieskaitama pie
daudzveidigakajam Eiropa sastopamajam zirgu populacijam.
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